
C (5) G (10) G (22) A (11) A (2) C T (8) G (12) T (19) C (1) T C A C (5) G (13) A (3) C (10) G (9) T (15) T (8) C (2) T G C

G C C T (1) T (5) G (5) A (9) C (10) A (6) G (15) A (9) G T G C T (16) G (13) C (9) A (1) A (3) G (13) A (23) C (12) G (2)

         A0034ASP          A0035TYR H:A32ARG.NH1=N7          A0085ILE H:A72ARG.NH2=O6

H:A72ARG.NH1=N7

         A0081ASP

H:A75ARG.NE=O4

         A0077ASP

         A0282ILE          A0252ILE          A0227SER          A0229TYR H:A231LYS.NZ=N7 H:A231LYS.NZ=O4

         A0234PRO

V:A233ILE.CG2=C7

V:A30ILE.CG2=C7 H:A28LYS.NZ=O6 H:A28LYS.NZ=N7          A0026TYR          A0024SER

w:A47SER.OG=N7

H:A75ARG.NH2=O6

         A0049ILE

         A0079ILE          A0280ASP

H:A278ARG.NH2=O4

         A0284ASP

H:A275ARG.NH2=O6

H:A275ARG.NH1=N7

         A0273ASN

         A0288ILE

H:A235ARG.NH2=N7

H:A235ARG.NH1=O6

         A0238TYR H:A237ASP.OD2=N4


